
Povzetek vsebine:

V delu se najprej srečamo z biološkimi pojmi kot so molekulska filogenija, filogenet-
sko drevo, omenimo zgradbo DNK in vlogo mutacij. Potem preidemo na matematični
del, kjer se seznanimo s potrebnim orodjem za nadalnje delo. Ukvarjamo se z nenegativ-
nimi ireducibilnimi matrikami, Perron-Frobeniusovo teorijo, primitivnimi matrikami in
stohastičnimi matrikami. Omenimo singularni razcep in pokažemo Weylove neenakosti.
Opǐsemo osnove markovskega procesa, definiramo obratni proces in zgradimo matema-
tični model za filogenetsko drevo. Vpeljemo relativni divergenčni čas, s pomočjo katerega
lahko rǐsemo filogenetsko drevo. Ogledamo si lastnosti matrik, ki se pojavijo v modelu,
pozorni smo na razlike med reverzibilnim in ireverzibilnim procesom. Opǐsemo tudi po-
stopek, ki nas iz dobljenih podatkov pripelje do željenih rezultatov. Naredimo kratko
analizo ob predpostavki, da je proces reverzibilen. Omenimo nekaj možnih matrik R in
na koncu predstavimo konkreten primer za tri vrste.
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