KRATEK POVZETEK VSEBINE

V diplomskem delu so predstavijene mere podobnosti mnizov. Prikazana so
podro¢ja, kjer se mera podobnosti pogosto uporablja. Seznanimo se
z elementarnimi operacijami, ki nam ponazarjajo osnovne razlike med nizi in
s tremi razli¢nimi predstavitvami analize razli¢nosti med mnizi, ki temeljijo na
elementarnih operacijah. Te so pretvorba, poravnavanje in sled. Predstavljena
je teorija abstraktne mere, s pomoc¢jo Kkatere lahko predstavimo mere
podobnosti nizov, kot so : posplogena Levenshteinova razdalja, verjetnost
napa¢nega niza, dolZina najdaljfega skupnega podniza, dolZina najkrajsega
skupnega nadniza; pa tudi mere, katerih zaloga vrednosti so mnoZice nizov :
mnoZica najdaljsih skupnih podnizov, mnoZica najkraj$ih skupnih nadnizov in
mnoZica zlitij. Na lastnostih abstraktne mere sloni izpeljava algoritma za
izracun mere podobnosti. Vse nastete mere so izpeljane za par nizov in
kasneje posploSene na kon¢no mnoZico nizov. Ob koncu so dodani $e rezultati
razvri¢anja v skupine s programskim paketom CLUSE . Razvrstitve temeljijo na
eni od zgoraj omenjenih mer izrac¢unane s programom, ki je bil narejen v ta
namen. Razvr§Sene so tri skupine podatkov: svetovni jeziki na osnovi besed
istega pomena, sesalci glede na zobno formulo in vretencarji na osnovi
citokroma c.
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